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75: شناسه   
ي مولكول تشخيص براي IS900 المنت از استفاده با Nested-PCR تست كي يمعرف و يطراح

 مدفوعي ها نمونه در پاراتوبركلوزيس گونه ريز ومياو مايكوباكتريوم
  

  *وشنگ، ماهوتي امير و دكتر ميرزاپور عادلدكتر فلاح راد اميره دكتر حسام دهقاني، دكتر جمشيديان مجاور مجيد، ،** رضا محمد باسامي دكتر
  دانشكده دامپزشكي دانشگاه فردوسي مشهد

 

اين بيماري موجب .مايكوباكتريوم اوويوم زير گونه پاراتوبركلوزيس، عامل بيماري يون با انتشار گسترده جهاني مي باشد
تشخيص مولكولي اين بيماري وجود دارد روشهاي مختلفي براي . خسارات اقتصادي فراوان در گله هاي گاو شيري مي شود

 به دليل سريع وآسان بودن و حساسيت و ويژگي بالقوه بالاي آن مورد توجه بيشتري قرار گرفته PCRكه در ميان آنها تست 
 در مدفوع موجب شده است كه شناسايي مولكولي باكتري PCRدفع بسيار ناچيز باكتري و حضور ممانعت كننده هاي . است

 طراحي شد كه Nested PCRلذا به منظور افزايش دامنه حساسيت تست، نوعي .  با مشكل همراه باشدPCRعمول به روش م
پرايمر ها وتست طراحي شده در نمونه هاي آزمايش شده توانستند مولكول .  از توان تشخيصي بيشتري برخوردار مي باشد

ن تست  لازم است نتايج آن با نتايج تستهاي استاندارد مورد به منظور اعتبار سنجي اي. هدف را به درستي شناسايي نمايند
تست معرفي شده شايد بتواند به عنوان يك تست بالقوه سريع و آسان در شناسايي موارد باليني و تحت . مقايسه قرار گيرد

  .باليني در برنامه هاي مبارزاتي بر عليه بيماري يون بكار گرفته شود
  

  ،تشخيص ملكوليIS900، المنت )PCR(ريوم ايويوم پاراتوبركلوزيس، واكنش زنجيره اي پليمراز مايكوباكت :واژه هاي كليدي
 
Design and introduction of a nested-PCR based on IS900 gene, for molecular detection 
of Mycobacterium avium subspecies Paratuberculosis in fecal samples 
 
Mycobacterium avium subspecies paratuberculosis causes Johne's disease which is widely distributed and is 
responsible for considerable economic losses throughout the world.  There are a variety of diagnostic methods 
for molecular detection of the disease with PCR as one of the fastest, easiest, most sensitive and most specific 
tests.  However, the efficiency of the conventional PCR has been hampered by the presence of small amounts of 
bacterium and considerable amounts of PCR-inhibitory factors in feces.  To overcome these problems and in 
order to increase the limit of detection of the causing bacteria in feces, we developed a nested-PCR based on the 
conserved regions of IS900 genomic element. This sensitive test is able to accurately identify Mycobacterium 
avium subspecies Paratuberculosis. However to be able to validate this test and use it in the national prevention 
and control programs, its results need to be rigorously compared with the results of the standard methods. 
 


