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ميشتريبيدارا) AGVd(مويائيد استراليروئيو بيدر ساختمان ثانويزان باز جفتين ويه در ويا. است Pospiviroiaeخانوادهيدهايروئين هماننديرغم توانائيعلديروئين
مويساز گيايبرويمشخصعلائم،در نمياه تولين م AGVdبعلاوه. كنديد از دلائل فقدان علائـميكينيمحقق. ندارديز معمولا علائم چندانينيشگاهيآزمايزبانهايدر
ويا رايروئين ايدر جدا.داننديمآنيزائيماريبهيدر ناح AAAGAAAAفياد در موتيزيباز جفتوه فشردهيساختار ثانود وارد شـدن) AGVd-Ir(ديروئيونيايرانيه

در ژنوم در بيناح دو باز ايباعث كاهش باز جفتيزائيماريه ايبمنظـور بررسـ.ه شده استين ناحيدر  ـاثـرات تغي بييـن در داي ـروئيويولـوژير از ژنـوميد، د ي ـروئيومـر كامـل
AGVd-Ir دريتول و  ـي ـتائ. منتقل شـد Agrobacterium tumefaciens strain C58C1يو به باكتر الحاق pBin19ناقل دوگانهد بـه روشيد عفونـت زائ

Agroinfiltration ماب خاهيگيزنهيا و گوجه فرنگيان بيدر ناحيش باز جفتيو افزايحذف لوپ اضاف.شدانجاميار زا AGVd-Irييزايماريه بـهدر همسانه عفونـت
از Site-Directed Mutagenesisروش شد PCRبا استفاده خيها نشان داد كه همسانه توليبررس. انجام در و گوجه فرنگيد شده ويار چهـار هفتـه عفونـت زا بـوده

از ما زنيپس مايعلائميه زنيمشابه با علائم پي، بدشكليه از مو شامل كوتولگياوليه و خفيبرگ ايسك در گيـف اين مـياهـان  Dot blotو PCRجينتـا. كنـديجـاد
hybridization خيموتانت توليهمانند سازييدهنده توانا نشان در خميعلا. بوديو گوجه فرنگاريد شده در و گوجه فرنگيموتانت علايخفيار از تيـف تـر يپ وحشـيـم

ويم. بود گيروئيزان تجمع در مايد زنياهان ت24شده با موتانت حدوديه ليپ وحشيدرصد كمتر از ايبود تغيكن وير بر توانائيين در اغلبير معنيد تاثيروئيانتقال و دار نداشت
مايگ زنياهان رديستميسيشده آلودگيه كهينتا.شديابيك دريـن جدايـاييزايماريبيش توانائيباعث افزا AGVd-Irيوحشهيدر جداتفاوت موجودج حاصل نشان داد ه

ميو شدت علائم را افزاشده استيگوجه فرنگ تغيلدهديش علاير محسوسييكن نيدر نوع تغيا. داشتم وجود سيتوانائبرريين گيروئيوكيستميحركت در بـيـد ياه كـاملا
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Australian grapevine viroid (AGVd) has highest degree of base pairing in the family Pospiviroidae. It replicates 
without any symptoms in grapevine and produces mild symptoms in experimental hosts. Base paired secondary 
structure especially in pathogenicity domain and AAAGAAAA motif of this domain may be account for it's mild 
behavior. Iranian isolate of this viroid (AGVd-Ir) has two extra nucleotides forming a loop in the pathogincity 
domain. To study the role of this loop infectious clone of the viroid was constructed and dimer construct ligated in 
pBIN19 binary vector and transferred to Agrobacterium tumefaciens strain C58C1. Infectivity of the construct was 
tested by agroinfiltration to cucumber or tomato. Mutation was created in the genome to disrupt the extra loop using 
site directed mutagenesis and PCR. Dimer construct of AGVd can replicate in tomato and cucumber causing stunting, 
leaf deformation and mottling four weeks postinoculation. Symptoms were similar to those developed by nucleic acid 
injection of AGVd from grapevine. PCR results and dot-blot hybridization data confirmed the ability of AGVd 
mutant to replicate in inoculated plants. The mutant caused milder symptoms in cucumber and tomato. Accumulation 
of the mutant was 24% lower in tissues than wild type. However, the ability of systemic movement was not affected 
and mutant AGVd-Ir became systemic in most inoculated plants. Infectivity test and mutation analysis showed that 
changes in pathogenicity domain of AGVd-Ir increases agressivness of the viroid but has no effect on it's symptom 
type and systemic movement. 

 


