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 چکیده

دس طًَهی ثِ اًتخبة پشایَس هٌبػت ثشای پبساهتشّبی کلیذی ثِ خَثی اثجبت ؿذُ اػت.  پیؾ ثیٌی ّبی آهبسی هذلحؼبػیت 

ت ثبثت تلقی ؿذُ ٍ ثِ عَس هؼبٍی ٍ یب هتٌبػت ثب یک کویٍّاسیبًغ  ،(PCR) ّبی اكلی سگشػیَى هؤلفِاًتخبة طًَهی ثب اػتفبدُ اص 

 ٍؿذ تلقی  تلبدفی پیـیي تَصیغ اختلبفثب   PCsٍاسیبًغاثشات ٍ  دس ایي هغبلؼِؿَد.  اختلبف دادُ هی PCثِ ّش  ،هقبدیش ٍیظُ

ؿجیِ  SNP3000  ٍQTL 60کشٍهَصٍم ثب  ػِثش سٍی طًَهی داسای  25/0. كفتی ثب ٍساثت پزیشی اسائِ ؿذجذیذی  PCR سٍؽ

تَصیغ کبی اػکَیش هؼکَع هقیبع  ٍاػکَسّب  PCهقیبع ؿذُ ٍ ًوبیی هضبػف ثشای  tػِ تَصیغ هختلف ؿبهل ًشهبل،  ػبصی ؿذ.

 جثیض سی ّبی سٍؽ ٍ( PCR-Eigen)ٍیظُ هقبدیش ثب ٍاسیبًغ هتٌبػت ثب  PCRّوچٌیي . ش گشفتِ ؿذّب دس ًظ ؿذُ ثشای ٍاسیبًغ

(BRR) ثیض ،A (BA) ٍ  ثیضB (BB)  ّبی  ثیي اسصؽای  ٍ ستجًِتبیج ًـبى داد کِ ضشایت ّوجؼتگی پیشػَى  .ًذؿذًیض ثشسػی

-PCRدسكذ ثبلاتش اص  7/2-9/2ٍ  3/2-2/3 ثِ تشتیت ّبی پیـیي هختلف ثب اػتفبدُ اص تَصیغ پیؾ ثیٌی ؿذُطًَهی ٍ  اكلاحی ٍاقؼی

Eigen  .ّبی  سٍؽ هـبثِّب ثب اختلبف تَصیغ پیـیي ثِ پبساهتشّب  پیؾ ثیٌیٍ اسیجی كحتّ اػتBR ،BA  ٍBB ثب ثَد ٍلی PCR-

Eigen  تش ثَد.  دسكذ پبییي 3/3حذاقلPCR-Eigen  ثِ چٌذ ثِ كَست تشتیجیPC  ٍصى ثیـتشی داد ٍ اٍلPCs ٍصًی تقشیجبً  ثؼذی

 PCsٍصى  ٍدادُ ؿذ  ثیـتشی ٍصىّبی اٍل PC ی ثِ هجوَػِ ،پبساهتشّباختلبف تَصیغ پیـیي ثِ ثب  دس حبلیکِ داؿتٌذهؼبدل كفش 

 ثؼذتش ًیض ٌَّص قبثل تَجِّ ثَد.

 هقبدیش ٍیظُ -تَصیغ پیـیي -ّبی آهبسی هذل -اًتخبة طًَهیکلمات کلیدی: 

 مقدمه

ٍ آى ّبی  هضیتثب تَجِ ثِ ٍ  ]5[ ثَدُّبی اكلاحی ثب اػتفبدُ اص ًـبًگشّبی هتشاکن  اًتخبة طًَهی هجتٌی ثش ثشآٍسد اسصؽ

 فشاّن ًظادی اكلاح ّبی ثشًبهِ دس تش ػشیغ طًتیکی ثْجَد ثشای خَثی فشكت تَاًذ هی تکٌَلَطی تؼییي طًَتیپ، دسّبی اخیش  پیـشفت

ٌَّص هـکلات هّْوی اص جولِ هـکلات  ٍلی ]2[ّبی ًؼجتبً صیبدی ثشای ثشآٍسد اثشات ًـبًگشّب پیـٌْبد ؿذُ  سٍؽ ثب ایٌکِ. کٌذ

کِ ًـبًگشّب ّن ساػتبیی چٌذگبًِ ًبؿی اص ػذم تؼبدل پیَػتگی ثیي ؿبهل ّبی آهبسی  وتشیي چبلؾآهبسی دس ایي صهیٌِ ٍجَد داسد. هّْ

 ؿًَذ. هیهؼئلِ ٍجَد تؼذاد صیبد ًـبًگش دس ثشاثش تؼذاد کن هـبّذات ٍ  ]1[ ؿَد س ؿذى ثشآٍسدّب هیثبػث ًبپبیذا

ی ّوجؼتِ ّب ّبی آًبلیض چٌذ هتغیشُ اػت کِ هْوتشیي ّذف آى کبّؾ اثؼبد دادُ سٍؽاًَاع اص  ی( یکPCAّبی اكلی ) آًبلیض هؤلفِ

، ثِ ًحَی (PC) ّبی اكلی هتغیشّبی جذیذ ًبّوجؼتِ، هؤلفِ .]3[ هتؼبهذ اػت یای جذیذ اص هتغیشّب ثب تجذیل آًْب ثِ هجوَػِ
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ثؼذی دس ّبی PC کٌذ ٍ ػْن ّبی اٍلیِ سا ثیبى هی اٍل ثیـتشیي تغییشات حبضش دس هجوَػِ دادُ PCؿًَذ کِ چٌذ  ثٌذی هی ستجِ

 اعلاػبت صیبدی اص دػت ًخَاّذ سفت. ّبPCف ایي ُ ٍ ثٌبثشایي ثب حزتـشیح ٍاسیبًغ ثؼیبس کن ثَد

ٍاسیبًغ کل اػت.  دس تـشیحاػکَسّب  PC ػْن ّش یک اص کشدى، هـخق ّبPCثب اػتفبدُ اص  هْوتشیي هؼئلِ دس آًبلیض سگشػیَى

 هتفبٍت ثَدىهغبلؼبت ثؼذی ثب فشم  ٍلی دس .]7[ کشدًذاػکَسّب اػتفبدُ  PCهغبلؼبت اٍلیِ اص فشم ثشاثش ثَدى ػْن ّش یک اص 

ثب ایي حبل ّش دٍ  .]4[ ّب افضایؾ یبفت اػکَسّب ٍ اػتفبدُ اص هقبدیش ٍیظُ ثِ ػٌَاى پشایَسّبی ٍاسیبًغ كحّت پیؾ ثیٌی PCٍاسیبًغ 

دى ایي ٍاسیبًغ قغؼی هؼلَم ثَ قجل اصگیشًذ دس حبلی کِ  ّب ٍاسیبًغ سا ثِ ػٌَاى یک هتغیش ثبثت اص قجل هؼلَم دس ًظش هی ایي سٍؽ

. ثٌبثشایي ّذف هغبلؼِ حبضش ّبی ثبقیوبًذُ اص ٍاسیبًغ لضٍهبً هـبثِ قجل ًیؼتPCّب، ػْن PC. اص عشفی ثب حزف ثشخی اص ًیؼت

ثشای غلجِ ثش  ثیض سٍؽ چبسچَة دساػکَسّب ٍ ثِ عَس عجیؼی ٍاسیبًغ هشثَط ثِ آًْب  PCتَػؼِ سٍؿی ثشای ثشآٍسد اثش ّش یک اص 

 ثَد.هـکلات رکش ؿذُ 

 ها مواد و روش

ػبًتی هَسگبى ؿجیِ ػبصی ؿذ. دس هجوَع  100کشٍهَصٍم، ّش یک ثِ عَل  ؿبهل ػِثش سٍی طًَهی  25/0كفتی ثب ٍساثت پزیشی 

 تَصیغ یک اص ّبQTL اثشات. ؿذ تَصیغ ایي طًَم سٍی ثش ثِ كَست تلبدفیچٌذ آللی  QTL 60 ٍ تؼذاد SNPًـبًگش  3000تؼذاد 

حیَاى  400 ؿبهلجوؼیتی اثتذا ساًؾ طًتیکی، -ثشای ایجبد تؼبدل جْؾ. ؿذ گیشی ًوًَِ 6/1 ًشخ پبساهتش ٍ 4/0 ؿکل پبساهتش ثب گبهب

. ایي حبلت ثشای افضایؾ یبفتٌذحیَاى  1000 ثًِؼل  100ًؼل آهیضؽ تلبدفی دادُ ؿذًذ ٍ عی ایي  100حیَاى ًش ثشای  20هبدُ ٍ 

حیَاى ًش اص  35حیَاى هبدُ ٍ  455ِ عَس تلبدفی ثسػبًذُ ؿذ.  70ًؼل دیگش اداهِ یبفت ٍ تؼذاد حیَاًبت ًش دس ًؼل آخش ثِ  400

)ًؼل كفش( اًتخبة ؿذًذ. اص ًؼل كفش ثِ ثؼذ حیَاًبت ًؼل ثؼذی اص آهیضؽ حیَاًبت داسای ثِ ػٌَاى حیَاًبت پبیِ گزاس  500ًؼل 

. ثشای ّش دٍ جٌغ ًش ٍ هبدُ یک اسصؽ فٌَتیپی داؿتًؼل اداهِ  9کِ ثشای  ؿذًذ ي اسصؽ اكلاحی دس ًؼل فؼلی اًتخبة هیثبلاتشی

ؿذ  ّبی آى فشد کِ یک اًحشاف هحیغی داسای تَصیغ ًشهبل ثب هیبًگیي كفش ٍ ٍاسیبًغ یک ثِ آى افضٍدُ هیQTL  اص هجوَع اسصؽ

ػٌَاى جبهؼِ آصهَى اػتفبدُ ؿذًذ. ثشای اسائِ ًتبیج غیش تلبدفی، ؿجیِ ػبصی طًَم ٍ جوؼیت ثِ  9ٍ  8ؿجیِ ػبصی ؿذ. حیَاًبت ًؼل 
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ثِ ػٌَاى پیؾ ثیٌی  ّبSNP کِ اص Bٍ ثیض  Aج، ثیض ؿبهل ثیض سیگشٍُ اٍل  .ؿذًذ گشٍُ هی دٍ ؿبهل ؿذُ ثشسػی آهبسی ّبی هذل

 ػٌَاى ثِ PC scoreکِ اص تؼذاد کوتشی هختلف، تَضیحبت آًْب دس اداهِ خَاّذ آهذ، هذل  4ؿبهل ٍ گشٍُ دٍم کٌٌذ  کٌٌذُ اػتفبدُ هی

∑            :ّب اص هذل آهبسی ثشای آًبلیض دادٌُذ. کٌ هی اػتفبدُ کٌٌذُ ثیٌی پیؾ      
 
   کِ دس آى  اػتفبدُ ؿذ       

اثش پیؾ ثیٌی کٌٌذُ    ، ام اهیي پیؾ ثیٌی کٌٌذُ دس فشد  ضشیت      اهیي جٌغ، اثش       اثش هیبًگیي،  ، ام اسصؽ فٌَتیپی فشد 

 ؿذ ٍ تَصیؼی کِ ثِ اثشات اختلبف دادُ هی اثشات ّبی هختلف ثشسػی ؿذُ دس دس ساثغِ ثب ضشایت، هذل ًیض ثبقیوبًذُ اػت.   ٍ ام  

ثِ تشتیت ثشای دٍ  ،0ٍ یب  1، -1ؿبهل یکی اص کذّبی   ّب، SNPهتفبٍت ثَدًذ. دس گشٍُ اٍل ثب اػتفبدُ (  ّبٍ تَصیغ  ّب ،  )

کٌذ. دس گشٍُ دٍم ثب اػتفبدُ اص  هشثَط ثِ آى سا ثشآٍسد هیجبیگضیٌی ّن اثش   اػت ٍ  ،طًَتیپ ّوَصیگَع ٍ طًَتیپ ّتشٍصیگَع

PC score ،ؿبهل کذ هشثَط ثِ    ّبPC هذل رکش ؿذُ ثِ ؿکل  یدس ًوبد هبتشیؼ .اثش آى اػتّن ثشآٍسد   ٍ  اػکَس

 اػت.          

اػکَسّب PCّبی اكلی ثب اػتفبدُ اص  اًجبم ؿذ ٍ دس سگشػیَى هؤلفِ 999/0ثش هجٌبی تـشیح ٍاسیبًغ ثِ هیضاى  PCاًتخبة تؼذاد 

( اص هقبدیش ٍیظُ ثِ ػٌَاى پشایَسّبی PCR-Eigenؿذًذ. دس هذل اٍل )چْبس هذل هختلف ثشسػی ثِ ػٌَاى هتغیشّبی پیؾ ثیٌی کٌٌذُ، 
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                      یک تَصیغ پیـیي ًشهبل ،(PCR-Normal)هذل دٍم دس  .]4[ٍاسیبًغ اػتفبدُ ؿذ 
ثِ اثشات    

         تَصیغ پیـیي ثب  ّبPC score ثشای هقیبع ؿذُ  tای یک تَصیغ حبؿیِ PCR-scaled-tدس هذل اختلبف دادُ ؿذ. 

             
ّبی  ای ًوبیی هضبػف ثب تَصیغ یک تَصیغ حبؿیِ اػکَسّب PC ثًِیض  PCR-Lassoهذل دس دس ًظش گشفتِ ؿذ.    

           ) پیـیي 
    |  

 )      (         |     
    

 )   {   
 |

  

 
اختلبف دادُ ؿذ.              {

               تَصیغ  PCs (ی)ّبٍاسیبًغثِ 
             

             
 ٍاسیبًغ ثِ ّب سٍؽ توبهی دساختلبف دادُ ؿذ.   

 .]6[ یکٌَاخت اختلبف دادُ ؿذاثشات ثبثت یک تَصیغ ثِ  ٍ ؿذُ هقیبع هؼکَع اػکَیش کبی تَصیغثبقیوبًذُ 

 نتایج و بحث

ثَد کِ دس 7/1595ٍاسیبًغ  999/0ثشای تـشیح  PCٍ هیبًگیي تؼذاد  1/2871ثؼذ اص هشحلِ کٌتشل کیفیت  SNPهیبًگیي تؼذاد 

ّبی اكلاحی  ّبی اكلاحی ٍاقؼی ٍ اسصؽ ّبی تَكیفی ّوجؼتگی پیشػَى ثیي اسصؽ آهبسُاػت.  SNP% کوتش اص تؼذاد 50حذٍد 

 ضشیت ثبلاتشیيّبی هَسد هغبلؼِ  دس ثیي توبم سٍؽآٍسدُ ؿذُ اػت.  1دس جذٍل ّبی هختلف  ثب هذلطًَهی پیؾ ثیٌی ؿذُ 

 PCّبی هجتٌی ثش  دس سٍؽّوجؼتگی ثبلاتشیي ضشیت  ج ثؼیبس کن ثَد.ٍ ثیض سی Aاختلاف آى ثب ثیض کِ  ثذػت آهذ Bثب ثیض  ّوجؼتگی

ثذػت آهذ.  تَصیغ کبی اػکَیش هؼکَع هقیبع ؿذُ ثِ ٍاسیبًغ آًْب یکاػکَسّب ٍ  PC اثشات ثب اختلبف یک تَصیغ ًشهبل ثِ

هٌجش ثِ ثشآٍسد هـبثِ ضشایت  SNP هجتٌی ثشّبی ثیضی  دس هقبیؼِ ثب سٍؽ PCR-Lassoثِ غیش  PC ثش ّبی ثیضی هجتٌی سٍؽ

. ایي دس حبلی اػت کِ داؿتٌذ هتغیش کوتشی% 50دس حذٍد  SNPّبی هجتٌی ثش  ًؼجت ثِ سٍؽ ّب کِ ایي سٍؽ ثب ایيّوجؼتگی ؿذًذ 

 .ثَدتش  % پبییي4 تقشیجبً SNPّبی هجتٌی ثش  دس هقبیؼِ ثب سٍؽ PCR-Eigenثب اػتفبدُ اص سٍؽ  جؼتگیّو ضشایت

 طًَهی پیؾ ثیٌی ؿذُّبی اكلاحی  اسصؽّبی اكلاحی ٍاقؼی ٍ  ّوجؼتگی پیشػَى ثیي اسصؽ ّبی تَكیفی آهبسُ -1جذٍل 

PCR-Eigen PCR-Lasso PCR-t PCR-Normal BB BA BRR  

49/0  46/0  48/0  51/0  47/0  50/0  50/0  کویٌِ 

76/0  78/0  78/0  79/0  79/0  79/0  78/0  ثیـیٌِ 

03/0±651/0 03/0±674/0 03/0±680/0 03/0±683/0 03/0±686/0 03/0±685/0 03/0±684/0  هیبًگیي 

 ٍاسیبًغ 007/0 007/0 008/0 007/0 008/0 009/0 007/0

BRRج، : ثیض سیBA ثیض :A ،BB ثیض :B ،PCR-Normalِای ًشهبل،  ثب تَصیغ حبؿیِّبی اكلی  : سگشػیَى هؤلفPCR-tِای ّبی اكلی ثب تَصیغ حبؿیِ : سگشػیَى هؤلف t 

ّبی اكلی ثب اػتفبدُ اص هقبدیش ٍیظُ ثِ ػٌَاى پشایَس  : سگشػیَى هؤلفPCR-Eigenِای ًوبیی هضبػف،  ّبی اكلی ثب تَصیغ حبؿیِ : سگشػیَى هؤلفPCR-Lassoِهقیبع ؿذُ، 

 ٍاسیبًغ

یبس اسیجی پیؾ ّبی هختلف ثِ ػٌَاى هؼ ّبی اكلاحی پیؾ ثیٌی ؿذُ ثب هذل ّبی اكلاحی ٍاقؼی ثش اسصؽ ضشیت سگشػیَى اسصؽ

ّبی  ثذػت آهذ. هذل 1ثب ؿیت سگشػیَى هؼبدل  Aثب اػتفبدُ اص ثیض  ی ًب اسیتثشآٍسدّب ًـبى دادُ ؿذُ اػت. 2ّب دس جذٍل  ثیٌی

ای قبثل قجَل ثب هتٌبظشّبی  ثِ هقذاس ًبچیضی اسیت ثَدُ ٍلی ٌَّص ضشایت سگشػیَى آًْب دس داهٌِ Aًؼجت ثِ ثیض  PCثیضی هجتٌی ثش 

ّبی  ( اسصؽ706/0هٌجش ثِ ثشآٍسد ثیؾ اص حذ ) ضشیت سگشػیَى;  PCR-Eigenّؼتٌذ. اػتفبدُ اص  SNPاػتفبدُ اص  خَد ثب

 PCاكلاحی حیَاًبت ؿذ. دس هغبلؼبت قجلی ضشایت سگشػیَى ثب فشم ٍاسیبًغ ثشاثش ٍ ٍاسیبًغ هتٌبػت ثب هقبدیش ٍیظُ ثشای 

اػکَسّب، ضشایت سگشػیَى  PCای دیگش ثب فشم ٍاسیبًغ ثشاثش ثشای  . دس هغبلؼِ]4[گضاسؽ ؿذًذ  88/0ٍ  63/0اػکَسّب ثِ تشتیت 

 .]7[گضاسؽ ؿذًذ  65/0-695/0ّبی هختلف ًـبًگش  دس تشاکن
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 طًَهی پیؾ ثیٌی ؿذُّبی اكلاحی  اسصؽ ّبی اكلاحی ٍاقؼی ثش ػشم اص هجذأ، ضشیت سگشػیَى ٍ ضشیت تؼییي تبثؼیت اسصؽ -2جذٍل 

PCR-Eigen PCR-Lasso PCR-t PCR-Normal BB BA BRR  

05/0±63/0  05/0±81/0  05/0±79/0  05/0±78/0  05/0±84/0  06/0±83/0  05/0±84/0  b0 

03/0±706/0  05/0±09/1  05/0±05/1  03/0±962/0  05/0±09/1  04/0±007/1  03/0±964/0  b1 

03/0±43/0  03/0±46/0  04/0±48/0  03/0±47/0  04/0±48/0  03/0±48/0  03/0±47/0  R2 

b0 ،ػشم اص هجذأ :b1 ،ؿیت خظ سگشػیَى :R2ضشیت تؼییي : 

ّبی هختلف دس  ثب هذل ّبی اكلاحی طًَهی پیؾ ثیٌی ؿذُ  ّبی اكلاحی ٍاقؼی ٍ اسصؽ اسصؽ ثیيای  ضشیت ّوجؼتگی ستجِ

ای هـبثِ هَاسد هتٌبظش دس هَسد ّوجؼتگی پیشػَى اػت ٍلی اص لحبػ  ًوبیؾ دادُ ؿذُ اػت. سًٍذ ضشایت ّوجؼتگی ستجِ 1ؿکل 

ّبی  ثب سٍؽ PCهجتٌی ثش ثیضی ّبی  تفبٍتی ثیي سٍؽ ،َىتٌذ. هـبثِ ضشایت ّوجؼتگی پیشػوهقذاس قبثل تَجْی ثبلاتش ّؼثِ ػذدی 

 .تش اػت پبییي PCR-Eigen ٍجَد ًذاسد ٍلی ّوجؼتگی ثذػت آهذُ ثب SNPهجتٌی ثش 

ّبی هختلف ؿذُ ثب هذل ثیٌی پیؾ طًَهی اكلاحی ّبی اسصؽ ٍ ٍاقؼی اكلاحی ّبی اسصؽ ثیي ای ستجِ ّوجؼتگی -1ؿکل 

 

دّذ. ٍاسیبًغ  هختلف سا ثشای تکشاسّبی اٍل ٍ دّن ًـبى هی ّبی اكلی سگشػیَى هؤلفِاػکَسّب دس  PCٍاسیبًغ  2ؿکل 

 اػکَسّب PC توبم هؼبٍی هـبسکت ثَد کِ اجبصُ ~0002/0 حذٍد PCR-Normal دس هذل اػکَسّب PC توبم ؿذُ ثشای گیشی ًوًَِ

اٍل ٍ  PC ( سا ث031/0ٍِ  05/0ثیـتشیي ٍاسیبًغ )هغبثق ثب پیؾ فشم اٍلیِ،  PCR-Eigen هذل. دّذ هی سا کل ٍاسیبًغ تـشیح دس

کِ ًضدیک ثِ كفش اختلبف داد کَچک ٍاسیبًغ ثؼیبس  250ثؼذ اص اكلی ّبی  هؤلفِثِ  ٍ اٍل اختلبف داد PCچٌذ  ثِ تشتیت ثِ

، اػکَس PCّش ّبی اختلبكی ثشای  . دس دٍ هذل دیگش ثب ٍاسیبًغکل اػت غٍاسیبًتـشیح ثب ػذم ؿشکت آًْب دس  هؼبدل تقشیجبً

ثِ سٍؿی هتفبٍت اص هقبدیش  PCّبی اٍل ثَد کِ اهکبى ستجِ ثٌذی هجذد PCای اص  ّبی اٍل ثش سٍی هجوَػPCِتوشکض اكلی ثِ جبی 

داسًذ  PCR-Eigenّبی ثؼذی دس تـشیح ٍاسیبًغ ثب اختلبف ٍاسیبًؼی ثضسگتش اص آًچِ دس PCدّذ. اص عشفی ػْن  ٍیظُ سا هی

 ٍجَد داؿت.
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دس تکشاس اٍل ٍ دّنهختلف ّبی اكلی  ّب دس سگشػیَى هؤلفPC scoreِ اثش ٍاسیبًغ -2ؿکل 
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Accuracy of predicted genomic breeding values using principal component regression with 

Bayesian method 

The sensitivity of statistical genomic prediction models with respect to the choice of the appropriate prior of 

key parameters is well established. In genomic selection with principal component regression (PCR), 

variance is treated as a fixed quantity and assigned to PCs equally or proportional to eigenvalues. In this 

study, effects and variances of PCs treated as random variables by assigning a prior distribution and a new 

PCR approach was provided. A trait with 0.25 heritability on a genome constructed of 3 chromosome with 

60 QTL and 3000 single nucleotide polymorphism was simulated. Three different distribution including 

normal, scaled-t and double exponential were considered to PC scores and, scaled-inverse chi-square density 

to variances. PCR with variance proportional to eigenvalues (PCR-Eigen) and, Bayesian Ridge regression 

(BRR), BayesA (BA) and BayesB (BB) method were also investigated. The results showed that Pearson and 

Rank correlation coefficients between the true breeding values and estimated genomic breeding values using 

different prior distribution were 2.3-3.2 and 2.7-2.9 higher than PCR-Eigen, respectively. Prediction 

accuracy were similar to BRR, BA and BB with assigning prior distribution to parameters, but at least 3.3 

smaller by PCR-Eigen. PCR-Eigen gives more weight to first few PCs sequentially and roughly zero weight 

to later PCs while assigning prior distribution to parameters leads to more weight of first PCs sets and 

considerable weights to later PCs. 

Key words: genomic selection- statistical models- prior distribution- eigenvalues 

 


