


 

31 

سانان: سنگسر ماهیان( در  سوف ماهی( Diagrammaجایگاه تبارزایی جنس 

 COIهای ژن میتوکندریایی با استفاده از ترادف  Plectorhinchinaeزیرخانواده

 1پورشبانان  ، امیر2، 1زاده  قاسم ، فرشته3فردی قنبری مهدی ،2،  1مقدم یزدانی فائزه  ،*1دامادی احسان
 ایران مشهد،  مشهد،  فردوسی  دانشگاه علوم،  دانشکده  شناسی،زیست گروه 1

 ایران مشهد،  فردوسی  دانشگاه کاربردی،  جانورشناسی  پژوهشی  مرکز جانوری، زیستی  نوآوری گروه 2
 ایران زاهدان، بلوچستان،  و  سیستان دانشگاه علوم،  دانشکده  شناسی،زیست گروه 3

*Email: ehsandamadi@gmail.com 

 چکیده

گروهی از   Diagrammaگونه در جهان است. جنس  135جنس و حدودا  19خانواده سنگسر ماهیان دارای دو زیرخانواده،  

با پنج گونه در جهان و تنها یک گونه در خلیج فارس و خلیج مکران هستند که   Plectorhinchinaeماهیان متعلق به زیرخانواده 

موجود در   COIاقیانوس هند و غرب اقیانوس آرام دارند. در پژوهش حاضر، با استفاده ژن میتوکندریایی  ای درپراکندگی گسترده 

مورد بررسی قرار  Diagrammaآوری شده از خلیج فارس و خلیج مکران، جایگاه تبارزایی جنس های جمعبانک ژنی و نمونه 

بانک ژنی و مطالعه حاضر متعلق به نمایندگان تمام زیرخانواده   موجود در COIهای ژن میتوکندریایی گرفت. بدین منظور ترادف

Plectorhinchinae  ردیف و مورد آنالیز قرار گرفت. دو گونهدریافت، همPomadasys maculatus   وP. kaakan عنوان  به

تکرار   10000با   RAxML 7.2.6( در نرم افزارMaximum Likelihoodترین درخت ) برون گروه انتخاب شدند. آنالیز محتمل

درون جنس   Diagrammaترین درخت نشان داد که جنس های مولکولی حاصل از محتملصورت گرفت. نتایج داده 

Plectrohinchus گیرد و جنس قرار میPlectrohinchus آوری شده جنس  های جمعپارافیلتیک هستند، همچنین نمونه

Diagramma   به گونه از خلیج فارس و خلیج مکران را متعلقDiagramma picta    .معرفی نمود 

 ، فاصله ژنتیکیpicta Diagramma ،COI ، جایگاه تبارزایی واژگان کلیدی:
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Abstract 
The family Haemulidae includes two subfamilies, 19 genera and about 135 Species in the world. The 

genus Diagramma are a group of fish belonging to subfamily Plectorhinchinae with five species in the 

world and only one species in the Persian Gulf and Gulf of Makran which are widely distributed in the 

Indo-West Pacific. In the present study, using from mitochondrial gene COI obtained from the 

GenBank and specimens collected from the Persian Gulf and Gulf of Makran, the phylogenetic 

position of the genus Diagramma was examined. For this purpose, mitochondrial COI gene sequences 

available in the GenBank and in the present study that belong to representatives of the subfamily 

Plectorhinchinae were obtained, aligned and analyzed. Two species, Pomadasys maculatus and P. 

kaakan were selected as outgroups. Maximum likelihood analyses were performed in the RAxML 

7.2.6 package with 10000 generations. The result of molecular data obtained from the Maximum 

likelihood (ML) tree showed that of the genus Diagramma within Plectorhinchus and genus 

Plectorhinchus is a paraphyletic; also the specimens of genus Diagramma collected from the Persian 

Gulf and Gulf of Makran was determined as Diagramma picta.  
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